
第 3回最先端育種セミナー（17～ 19 November 2005，神戸）
〈家畜・水産動物における遺伝的多様性研究―その目的と新しい方法論―〉
三中信宏：生物進化の歴史を推定する̶分子系統樹を構築する理論と方法

仮説選択

あるいは

モデル選択
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複雑なモデルは「最良の説明」

を必ずしも与えないだろう．単

純なモデルの方がこの点で勝っ

ている可能性がある．
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Rudolf Carnap［帰納論理学］

データによる仮説の確証

（confirmation）の方法を

つくろうとした．
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True H False H
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第 52 回日本生態学会大会（大阪：グランキューブ大阪）

2005 年 3月 30 日（水），17:30 ～ 20:00

自由集会〈データ解析で出会う統計的問題：検定かモデル選択か〉

「意思決定パラダイム」の中の統計学

       帰無仮説

データ

       対立仮説
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テスト対象である仮説の

占めるべき「地位」が

変わりつつあるのではないか？
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テスト対象である仮説の

占めるべき「地位」が

変わりつつあるのではないか？

絶対ランキング→相対ランキング
　（true or false）　　（better or worse）
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反証主義（Popper）

　→偽なる仮説の棄却

仮説発見的推論
Abductive inference

　→その時点でベスト

　　の仮説の探索
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モデル
選択ワ

ールド

仮説検
定ワー

ルド
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Elliott Sober

観察されたデータから，ある仮説が

真であること（強確証），または偽

であること（強反証）を結論するの

は現実的ではない．むしろ，データ

がそれぞれの対立仮説をどれくらい

支持するか（弱確証／弱反証）を比

較する必要がある．

［『過去を復元する』1996，蒼樹書房］
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自由集会〈データ解析で出会う統計的問題：検定かモデル選択か〉

Richard Royall

どのような状況で，与えられた観察が，あ

る統計的仮説ではなく，別の仮説を支持す

ると言えるのか．この根本問題を統計学は

長い間無視し続けてきた．それは，Neyman-

Pearson 統計学が，データを仮説の証拠とみ

なすのではなく，意思決定の理論として定式

化されてきたからである．

［『Statistical Evidence: A Likelihood 

Paradigm』1997，Chapman & Hall］
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「法科学的パラダイム」
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       対立仮説２→弱く支持

Data as Evidence
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forensic

証拠

容疑者１

容疑者２

28




